
SEKVENACE DNA – P EHLED METODŘ

- Sanger (dideoxy-NTP, DNA pol., gel) 600-900 bp

- “next-generation sequencing”
- 454 (-> Roche) 120-150 bp
- Illumina (Solexa->) 75-90 bp
- SOLiD ( -> ABI) 35-50 bp

- “single molecule sequencing”
    - Helicos tSMS
    - elektroporetická metoda (Oxford Nano) 

- “SBH” (sekvenování hybridizací)



SEKVENACE DNA – P EHLED Ř
METOD

polymerizace:

ATCAGTGCGATGCA - (KOTVA)
TAGTCACG            <-C*

hybridizace:

ATCAGTGCGATGCA - KOTVA
TAGTCACGCTACGT*

ligace:

ATCAGTGCGATGCA – KOTVA
TAGTCACG-CTacgt*

DNA pol

DNA lig



- de novo sekvenování
- organizmy
- populace

- resekvenování

- detekce polymorfizmu
- SNP
- přeskupení

- zjišťování metylace

- měření exprese (náhrada microarray)



Tradiční způsoby sekvenace



Sanger



Sanger



454 sequencing (pyrosequencing)



454 sequencing (pyrosequencing)



454 sequencing (pyrosequencing)



SOLiD (seq by ligation)



SOLiD (seq by ligation)



SOLiD (seq by ligation)



SOLiD (seq by ligation)



Illumina



Illumina



Illumina



Illumina



Illumina



Sekvenování elektropórem



tSMS – single molecule sequencing

- 10^9 bp / day
- >35bp readlength



Alpha haemolysin 
nanopore showing 
cyclodextrin adapter 
molecule (the DNA 
binding site).

Oxford Nanopore Technologies


