
Párováni bazí, hybridizace a denaturace DNA/RNA

hraje důležitou roli v přírodě i aplikacích:

­ struktura DNA a duplikace genetické informace
­ transkripce a translace
­ rekombinace DNA
­ struktura RNA a její aktivita

­ klonování, rekombinantní DNA
­ polymerázová reakce (PCR)
­ DNA čipy, microarrays
­ DNA výpočty

Kombinatorický charakter nukleových kyselin vytváří 
problémy, které nejsou zvládnutelné bez matematického aparátu 
a výpočetní techniky
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5'­ACGTAGAT  denaturace
   :::::::: <­­­­­­­­­> 5'­ACGTAGAT + ATCTACGT­3'
3'­TGCATCTA  hybridizace

Tm – teplota, p i niž je 50% oligonukleotidu ř
denaturováno

Tm = 2*(n(A)+n(T)) + 4*(n(C)+n(G))

Tm = 2AT+4CG

P ibližný výpočet bodu topení oligonukleotidu ř



Metoda NN (Nearest Neighbor)

deltaG  = deltaH – deltaS.T

deltaG – volna energie
H  – entalpie
S  – entropie
T  ­ teplota



Porovnání metod AT2CG4 a NN



Spolehlivost metody NN
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DNA computing – DNA-based computing
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DNA computing – DNA-based computing
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